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KIRISH (falsafa doktori (PhD) dissertatsiya annotatsiyasi) 

Dissertatsiya mavzusining dolzarbligi va zarurati. Bugungi kunda 

dunyoning 70 dan ortiq davlatlarida g‘o‘za ekilib, yiliga 26 mln tonnaga yaqin paxta 

tolasi  yetishtirilmoqda. Bu ko‘rsatkichlar esa tekstil sanoati talablarini to‘la qondira 

olmasligi va tola hosildorligini yanada oshirish zarurligini ko‘rsatmoqda. 

Shuningdek, tola hosildorligini pasayishiga turli abiotik va biotik omillarning salbiy 

ta’siri kuzatilayotganligi va shu sababli ham ushbu omillarga tabiiy bardoshli, tola 

hosili va sifati yuqori bo‘lgan yangi navlarini yaratish va bu bo‘yicha tadqiqotlarni 

uzluksiz amalga oshirish dolzarb masalalardan hisoblanadi.  

Jahonda Gossypium L. turkumi turlari imkoniyatlaridan keng miqyosda 

foydalanish, yovvoyi va yarim yovvoyi turlar hisobiga madaniy navlar genotipini 

boyitish orqali yangi g‘o‘za navlarini yaratishga alohida e’tibor qaratilmoqda. 

G‘o‘zaning yangi introgressiv duragaylarini olish, an’anaviy va molekulyar-genetik 

usullarni qo‘llagan holda duragaylarning belgi-xususiyatlarini, irsiylanish va 

o‘zgaruvchanlik qonuniyatlarini aniqlash asosida qisqa muddatda genetik jihatdan 

boyitilgan yangi genotiplarni yaratish muhim ilmiy-amaliy ahamiyatga egadir.  

Respublikamizda an’anaviy usullar bilan birga zamonaviy ilmiy-innovatsion 

texnologiyalarni g‘o‘za genetikasi va seleksiyasi dasturlarida qo‘llash natijasida 

qimmatli-xo‘jalik belgilarining ijobiy majmuasiga ega, jumladan, biotik va abiotik 

stress omillariga chidamli, tezpishar, hosildorligi va tola sifati yuqori bo‘lgan yangi 

navlarni yaratish bo‘yicha muayyan ilmiy natijalarga erishilmoqda. 2022-2026 

yillarga mo‘ljallangan Yangi O‘zbekistonning taraqqiyot strategiyasi1da «Qishloq 

xo‘jaligini ilmiy asosda intensiv rivojlantirish orqali dehqon va fermerlar daromadini 

kamida 2 baravar oshirish, qishloq xo‘jaligining yillik o‘sishini kamida 5 foizga 

yetkazish» bo‘yicha ham vazifalar belgilab berilgan. Ushbu vazifalarni bajarishda 

mavjud g‘o‘za kolleksiyasidagi noyob na’munalarni amaliy genetik-seleksion 

tadqiqotlarga jalb etish va ular asosida yangi duragaylar yaratish orqali morfo-

xo‘jalik belgilar bo‘yicha keng o‘zgaruvchanlikka erishish, noyob rekombinantlarni 

ajralib chiqish mexanizmlarini ilmiy jixatdan asoslash, g‘o‘za genotiplarini o‘ta 

aniqlikda tanlash va nav yaratishga ketadigan vaqtni sezilarli qisqartirish 

markerlarga asoslangan seleksiya (MAS) texnologiyasini tadbiq etish orqali noyob 

g‘o‘za shakllari va yangi navlarini yaratish muhim ahamiyat kasb etadi.  

О‘zbekiston Respublikasi Prezidentining 2022 yil 28 yanvardagi PF-60-son 

“2022-2026 yillarga mо‘ljallangan Yangi О‘zbekistonning taraqqiyot strategiyasi 

tо‘g‘risida”gi farmoni, О‘zbekiston Respublikasi Vazirlar Mahkamasining 2020 yil 

6 martdagi PQ-4633-sonli “Paxtachilik sohasida bozor tamoyillarini keng joriy etish 

chora-tadbirlari tо‘g‘risida”gi qarori hamda mazkur sohaga tegishli boshqa 

me’yoriy-huquqiy hujjatlarda belgilangan vazifalarni amalga oshirishga ushbu 

dissеrtаtsiyа tаdqiqоti muayyan darajada xizmat qiladi.  

 
1 O'zbekiston Respublikasi Prezidentining 2022 yil 28-yanvardagi PF-60-son “2022-2026 yillarga mo‘ljallangan 

Yangi O‘zbekistonning taraqqiyot strategiyasi to‘g‘risida” gi farmoni 
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Tadqiqotning respublika fan va texnologiyalari rivojlanishining ustuvor 

yo‘nalishlariga mosligi. Mazkur tadqiqot respublika fan va texnologiyalar 

rivojlanishining V. «Qishloq xo‘jaligi, biotexnologiya, ekologiya va atrof-muhit 

muhofazasi» ustuvor yo‘nalishiga muvofiq bajarilgan. 

Muammoning o‘rganilganlik darajasi. Dunyoda g‘o‘zaning yovvoyi va 

yarim yovvoyi turlaridan foydalanib, madaniy navlar genotipini boyitish,  belgi 

xususiyatlarni nasldan-naslga berilish qonuniyatlarini aniqlash,  molekulyar-genetik 

usullar asosida ilmiy asoslab berish yuzasidan ko‘plab tadqiqotlar amalga oshirilgan. 

Xususan, C.L.Brubaker (1999), L.Hoffman (2010), B.T.Campbell (2010), 

M.F.Alves (2013), J.F.Wendel, C.E.Grover (2015), I.P.P. de Menezes (2015), 

K.B.Wang (2018), S.Jindal (2022), Y.Yang (2023) kabi olimlar tomonidan g‘o‘zani 

duragaylashda yovvoyi turlardan foydalanish, muhim belgi-xususiyatlarni nazorat 

qiluvchi genlarni o‘rganish, g‘o‘za seleksiyasida MAS texnologiyasini qo‘llash va 

noyob g‘o‘za shakllarini olish bo‘yicha qator tadqiqotlar amalga oshirilgan. 

Mamlakatimizda, A.Abdullayev (2010, 2012, 2015), S.M.Rizayeva (1996), 

I.Yu.Abdurakhmanov (2010, 2016) S.G‘.Boboyev (2011, 2014, 2017), 

D.Q.Ernazarova (2008), Sh.E.Namozov (2011), F.U.Rafiyeva (2017), 

F.N.Kushanov (2017), A.Y.Kurbonov (2015, 2016), B.A.Sirojiddinov (2020), 

X.Mo‘minov (2022) kabi olimlar tomonidan g‘o‘za genetikasi va seleksiyasida 

yovvoyi turlarning samaradorligi, turlararo duragaylar olish va ularda xilma-

xilliklarining filogenetik munosabatlar, belgi-xususiyatlarning irsiylanish va 

o‘zgaruvchanlik qonuniyatlarini aniqlash, molekulyar-genetik usullardan 

foydalanishning istiqbollari yuzasidan tadqiqotlar olib borilgan. 

Biroq, g‘o‘zaning G.mustelinum Miers ex Watt turi, G.hirsutum L. turichi 

xilma-xilliklaridan yarim yovvoyi shakl ssp.punctatum, madaniy-tropik shakl 

ssp.glabrum var.marie-galante turlari ishtirokida murakkab duragaylar olish, belgi 

va xususiyatlarini an’anaviy va zamonaviy molekulyar-genetik usullar yordamida 

qiyosiy tahlil qilish, MAS texnologiyasini qo‘llash orqali noyob shakllarni olish 

bo‘yicha yetarlicha tadqiqotlar olib borilmagan. 

Dissertatsiya mavzusining dissertatsiya bajarilgan oliy ta’lim yoki ilmiy-

tadqiqot muassasasining ilmiy-tadqiqot ishlari rejalari bilan bog‘liqligi. 

Dissertatsiya ishi Genetika va о‘simliklar eksperimental biologiyasi instituti ilmiy 

tadqiqot ishlari rejasining “Gossypium L. turkumining dunyoviy bioxilma-xilligi 

genetik potensialini о‘rganish va filogeniyaning klassik usullari asosida muhitning 

biotik va abiotik ta’sirlariga bardoshli donorlar yaratish” mavzusidagi davlat 

byudjetidan moliyalashtirilgan (2020-2023 yy.) ilmiy tadqiqot dasturi doirasida 

bajarilgan. 

Tadqiqotning maqsadi g‘o‘zaning yovvoyi va madaniy tetraploid turlari 

asosida yangi duragaylar yaratish, duragaylarda morfo-xo‘jalik belgilarni 

irsiylanishi va o‘zgaruvchanlik qonuniyatlarini an’anaviy va molekulyar genetik 

usullarni tadbiq etish asosida noyob g‘o‘za shakllarini yaratishdan iborat. 

Tadqiqotning vazifalari: 

tadqiqot obyekti bo‘lgan yovvoyi va madaniy tetraploid g‘o‘za shakllari (F4) 

o‘rtasidagi genetik polimorfizmni DNK markerlari asosida aniqlash; 
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g‘o‘zaning yovvoyi va madaniy tetraploid g‘o‘za shakllari ishtirokida olingan 

F4 duragaylar asosida yangi introgressiv duragaylarini olish; 

g‘o‘zaning olingan yangi duragay kombinatsiyalarida morfobiologik 

belgilarning irsiylanishini o‘rganish; 

introgressiv g‘o‘za duragaylarida qimmatli xo‘jalik belgilarni irsiylanish va 

o‘zgaruvchanlik qonuniyatlarini aniqlash; 

bitta ko‘sak vazni, tola uzunligi va tola sifati bilan genetik birikkan markerlar 

bo‘yicha gomozigota allellarga ega bo‘lgan namunalarni tanlab olish; 

yangi turlararo duragay kombinatsiyalarda belgilarning irsiylanish va 

o‘zgaruvchanlik qonuniyatlarini polimorf DNK markerlar yordamida baholash; 

tadqiqotlar natijasida qimmatli xo‘jalik belgilari yuqori bo‘lgan noyob 

shakllarni ajratib olish va genetik-seleksion tadqiqotlarga tavsiya etish.  

Tadqiqotning obyekti sifatida g‘o‘zaning G.mustelinum Miers ex Watt turi va 

G.hirsutum L. turichi xilma-xilliklaridan yarim yovvoyi shakl ssp.punctatum, 

madaniy-tropik shakl ssp.glabrum var.marie-galante ishtirokida olingan turlararo 

F4 duragay kombinatsiyalari hamda duragaylararo chatishtirish asosida qo‘sh 

duragay kombinatsiyalari olingan.  

Tadqiqotning predmeti g‘o‘zaning turlararo duragaylarida ayrim morfo-

xo‘jalik belgilarni irsiylanish va o‘zgaruvchanlik qonuniyatlari aniqlash hamda 

mikrosatellit markerlar to‘plamidan foydalanib molekulyar skrining qilish, MAS 

texnologiyasini samaradorligini ilmiy jihatdan asoslab berishdan iborat. 

Tadqiqotning usullari. Dissertatsiya tadqiqotlarini bajarish jarayonida g‘o‘za 

genetikasi va seleksiyasining an’anaviy usullaridan (duragaylash, qiyosiy 

morfologiya, fenologik kuzatuvlar), molekulyar-genetik usullardan (genom DNK 

ajratish, gel-elektroforez, PZR tahlillari, genotiplash), genomika va 

bioinformatikaning zamonaviy usullari (in silico PZR tahlili) dan hamda statistika 

dasturlaridan foydalanilgan. 

Tadqiqotning ilmiy yangiligi quyidagilardan iborat:  

ilk bor g‘o‘zaning yangi introgressiv duragay kombinatsiyalarida tola sifati 

belgisining irsiylanishida G.mustelinum ning, tola uzunligi belgilarining 

irsiylanishida ssp.glabrum var.marie-galante ning, ko‘sak og‘irligi va tola chiqimi 

belgilarining irsiylanishida esa ssp.punctatum yarim yovvoyi shaklining genotipik 

ta’siri yuqori bo‘lishi ilmiy asoslangan;  

murakkab turlararo duragaylarda tola uzunligi va chiqimi, bitta ko‘sakdagi 

paxta vazni, 1000 dona chigit vazni belgilarining oraliq, to‘liq dominant va o‘ta 

dominant holatida irsiylanishi aniqlangan;  

bitta ko‘sak vazni belgisi bo‘yicha ssp.punctatum, tola uzunligi belgisi 

bo‘yicha ssp.glabrum var.marie-galante va tola mikroneyri belgisi bo‘yicha 

G.mustelinum dagi genlar duragay namunalarda bitta genotipga jamlangan va 

molekulyar markerlar yordamida asoslab berilgan; 

qimmatli xo‘jalik belgilari bo‘yicha bitta genotipga jamlangan duragaylarning 

boshlang‘ich ashyolar bilan o‘zaro filogenetik munosabatlari o‘rganilishi asosida 

ssp.punctatum kenja turiga yaqin ekanligi ilmiy asoslangan; 

Tadqiqotning amaliy natijasi quyidagilardan iborat: 
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g‘o‘zaning yovvoyi, yarim yovvoyi va madaniy-tropik tetraploid g‘o‘za 

shakllari ishtirokida olingan F4 duragaylar asosida yangi murakkab introgressiv 

duragay shakllari olingan; 

murakkab turlararo duragaylash orqali xo‘jalik belgilarning keng miqyosdagi 

o‘zgaruvchanligiga erishish va tola uzunligi 39,0-41,0 mm, tola chiqimi 39,0-41,0%, 

bitta ko‘sakdagi paxta vazni 6,0-8,0 g, 1000 dona chigit vazni 120,0-125,0 g 

oralig‘ida bo‘lgan rekombinantlar ajratib olingan; 

F2 (F4 G.hirsutum L. ssp.punctatum × G.mustelinum) × (F4 G.hirsutum L. 

ssp.glabrum var.marie-galante × G.mustelinum) duragaylar orasidan bitta 

ko‘sakdagi paxta vazni, tola uzunligi va sifat ko‘rsatkichlari belgisi bo‘yicha yuqori 

qiymatga ega 20 ta o‘simlik genotiplari ajratib olingan. 

Tadqiqot natijalarining ishonchliligi izlanishlarda zamonaviy usul va 

yondashuvlardan foydalanilganligi, variatsiyalar tahlili (ANOVA) asosida olingan 

ma’lumotlarning statistik qayta ishlanganligi, qo‘llanilgan an’anaviy va molekulyar 

genetik usullar hamda ilmiy yondashuvlar asosida olingan nazariy va amaliy 

natijalarning bir-biriga mos kelishi, tadqiqot natijalarining xorijiy va mahalliy 

tajribalar bilan solishtirilganligi, aniqlangan qonuniyatlar va xulosalar 

asoslanganligi, ilmiy va amaliy tadqiqot natijalarining halqaro va respublika ilmiy-

amaliy anjumanlarda muhokama etilganligi hamda ilmiy nashrlarda chop qilinganligi 

bilan izohlanadi. 

Tadqiqot natijalarining ilmiy va amaliy ahamiyati. Tadqiqot natijalarining 

ilmiy ahamiyati g‘o‘zaning G.hirsutum L. turichi xilma-xilliklaridan ssp.punctatum 

(yarim yovvoyi shakl) va ssp.glabrum var.marie-galante (madaniy-tropik) 

shakllarini G.mustelinum Miers ex Watt yovvoyi turi ishtirokida o‘zaro chatishtirib 

olingan F4 duragay kombinatsiyalarini murakkab duragaylash asosida genetik-

seleksion tadqiqotlar uchun qimmatli F2 duragay avlod populyatsiyalari 

yaratilganligi, tadqiqot natijalarida morfobiologik va qimmatli xo‘jalik belgilari 

an’anaviy va molekulyar genetik tahlil qilinganligi bilan izohlanadi. 

Tadqiqot natijalarining amaliy ahamiyati DNK markerlari yordamida tanlash 

orqali bitta ko‘sakdagi paxta vazni, tola uzunligi va tola sifatining mikroneyr 

(mic=3,8-4,2) ko‘rsatkichlari yuqori namunalarida belgilarning bir genotipga 

jamlanishi asosida boshlang‘ich manbalar yaratishga xizmat qiladi.   

Tadqiqot natijalarining joriy qilinishi. Turlararo duragaylarda ayrim 

qimmatli xo‘jalik belgilarining irsiylanishini an’anaviy va molekulyar genetik 

jihatdan tahlil qilish bo‘yicha olingan natijalar asosida: 

turlararo murakkab duragaylash yo‘li bilan olingan F2 namunalar G.hirsutum 

L. va G.mustelinum Miers ex Watt turlariga mansub bo‘lib, qimmatli xo‘jalik 

belgilari bo‘yicha yuqori ko‘rsatkichlar qayd etilgan. Shuningdek, qimmatli xo‘jalik 

belgilari bitta genotipga jamlanganligi molekulyar markerlar asosida tasdiqlangan. 

Ushbu namunalarning urug‘lari O‘zR FA Genetika va o‘simliklar eksperimental 

biologiyasi institutining “Noyob ob’ekt” g‘o‘za genofondi kolleksiyasiga kiritilgan. 

(O‘zbekiston Respublikasi Fanlar akademiyasining 2024-yil 6-avgustdagi 4/1255-

1757 son ma’lumotnomasi). Natijada, ushbu murakkab duragaylar g‘o‘za 

kolleksiyasi xilma-xilligini yanada boyitish hamda genetik-seleksion tadqiqotlarda 

boshlang‘ich manba sifatida foydalanish imkonini bergan; 
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“Turlararo duragaylarda ayrim qimmatli xoʻjalik belgilarining irsiylanishini 

an’anaviy va molekulyar genetik jihatdan oʻrganish” mavzusidagi dissertatsiya ishi 

natijalaridan 2021-yilda “Gossypium L. turkumining dunyoviy bioxilma-xilligini 

genetik potentsialini oʻrganish, filogeniyaning klassik uslublari asosida, tashqi 

muxitning biotik va abiotik ta’sirlariga bardoshli donorlar yaratish” mavzusidagi 

bazaviy moliyalashtirilayotgan ilmiy tadqiqot dasturining tadqiqot obyekti sifatida 

qoʻllanilgan. (O‘zbekiston Respublikasi Fanlar akademiyasining 2024-yil 6-

sentyabrdagi 4/1255-1971 son ma’lumotnomasi). Natijada, ajratib olingan 

g‘o‘zaning bitta ko‘sakdagi paxta vazni, tola uzunligi va tola sifatining mikroneyr 

ko‘rsatkichi belgilari yuqori bo‘lgan hamda bitta genotipga jamlangan boshlang‘ich 

manbalar genetik-seleksion tadqiqotlarda foydalanish va amaliyotga tavsiya etish 

imkonini bergan. 

Tadqiqot natijalarining aprobatsiyasi. Mazkur tadqiqot natijalari 6 ta, 

jumladan, 2 ta xalqaro va 4 ta respublika ilmiy-amaliy anjumanlarida muhokamadan 

o‘tkazilgan. 

Tadqiqot natijalarining e’lon qilinganligi. Dissertatsiya mavzusi bo‘yicha 

jami 10 ta ilmiy ishlar nashr etilgan, shulardan O‘zbekiston Respublikasi Oliy 

attestatsiya komissiyasi tomonidan doktorlik dissertatsiyasining asosiy ilmiy 

natijalarini chop etishga tavsiya etilgan ilmiy nashrlarda 4 ta maqola, jumladan, 3 

tasi respublika va 1 tasi xorijiy jurnallarda chop etilgan. 

Dissertatsiyaning tuzilishi va hajmi. Dissertatsiya tarkibi kirish, to‘rtta bob, 

xulosa, adabiyotlar ro‘yxati va ilovalardan iborat. Dissertatsiya hajmi 108 betni 

tashkil etadi. 
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DISSERTATSIYANING ASOSIY MAZMUNI 

 

Kirish qismida tadqiqot ishining dolzarbligi va ahamiyati asoslab berilgan, 

tadqiqotning maqsadi va vazifalari, obyekti va predmeti tavsiflab berilgan, tadqiqot 

ishining respublika fan va texnologiyalarni rivojlantirishning ustuvor 

yo‘nalishlariga mosligi ko‘rsatilgan, tadqiqotning ilmiy yangiligi hamda amaliy 

natijalari bayon qilingan, olingan natijalarning ilmiy va amaliy ahamiyati, tadqiqot 

natijalarini amaliyotga joriy etish, nashr etilgan ishlar va dissertatsiya tuzilishi 

bo‘yicha ma’lumotlar ochib berilgan. 

Dissertatsiyaning “G‘o‘zaning genetik-seleksion va molekulyar-genetik 

tadqiqotlari” deb nomlangan birinchi bobida dissertatsiya mavzusiga oid 

respublikamiz va chet ellik olimlarning Gossypium hirsutum L. turichi xilma-

xilliklari hamda Gossypium mustelinum turi qimmatli xo‘jalik belgilarining 

irsiylanishini an’anaviy va molekulyar genetik usullarda o‘rganish borasidagi 

izlanishlari keltirib o‘tilgan. 

Dissertatsiyaning “Tadqiqot o‘tkazilgan joy va sharoiti, manbai va 

uslublari” deb nomlangan ikkinchi bobida tajriba o‘tkazish joyi va sharoitlari, 

tadqiqot materiali, ularning tavsifi, tadqiqot o‘tkazish uslublari, laboratoriya va dala 

sharoitida an’anaviy va molekulyar-genetik usullarini amalga oshirish borasidagi 

ishlar, olingan natijalarni tahlil qilishda qo‘llanilgan statistik uslublar kabi 

ma’lumotlar keltirilgan. Tajribalar 2021-2023 yillar mobaynida Genetika va 

o‘simliklar eksperimental biologiyasi institutida olib borilganligi keltirilgan. 

“G‘o‘zaning introgressiv duragaylarida ayrim morfo-xo‘jalik belgilarini 

irsiylanish va o‘zgaruvchanlik qonuniyatlarini aniqlash” mavzusidagi uchinchi 

bobida turlararo duragaylarda morfobiologik belgilarining irsiylanishi, qimmatli 

xo‘jalik belgilaridan bitta ko‘sak vazni, 1000 dona chigit vazni, tola uzunligi va tola 

chiqimi ko‘rsatkichlarining irsiylanish va o‘zgaruvchanligi asosida 20 ta namuna 

ajratib olingan. 

Bobning birinchi bo‘limida boshlang‘ich manba sifatida olingan F4 duragaylar 

va ular ishtirokida olingan yangi F1 murakkab duragay o‘simliklar morfobiologik va 

xo‘jalik belgi-xususiyatlarini tavsiflashga qaratilgan. 

Bobning ikkinchi bo‘limida turlararo F1 duragaylari va ularning ota-onalik 

shakllarining hosildorlik ko‘rsatkichlari hamda turlararo F2 duragaylari va ularning 

ota-onalik shakllarida bir tup o‘simlikdagi ko‘saklar soni ko‘rsatkichlari 

o‘rganilgan. 

Bobning uchinchi bo‘limida ota-ona namunalarining o‘zaro retsiprok 

chatishuvidan olingan duragay avlodlarda ham bitta ko‘sakdagi paxta vazni belgisi 

tahlil natijalari keltirilgan. Bunda F1 (ssp.punctatum × G.mustelinum) × (var.marie-

galante × G.mustelinum) kombinatsiyasining bitta ko‘sakdagi paxta vazni 

o‘simliklarda 4,8-5,2 g oralig‘ida bo‘lib, o‘rtacha ko‘rsatkich 4,9 g ga teng bo‘lgan 

(1 расм). Belgining F1 avlodlarda irsiylanish koeffitsienti hp=5 ga teng bo‘lib, o‘ta 

dominantlik holatidagi irsiylanish qayd etildi. F1 (var.marie-galante × 

G.mustelinum) × (ssp.punctatum × G.mustelinum) kombinatsiyasida esa bitta 

ko‘sakdagi paxta vazni o‘rtacha 4,7 g ni tashkil etib, o‘ta dominantlik holatidagi 
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irsiylanish kuzatilgan va bunga mos ravishda dominantlik darajasi hp=4 ga teng 

bo‘lgan. 

 

1-rasm. Bitta ko‘sakdagi paxta vazni 1. G.mustelinum; 2. G.hirsutum ssp.punctatum; 3. 

G.hirsutum var.marie-galante; 4. F4 (ssp.punctatum × G.mustelinum); 5. F4 (var.marie-galante × 

G.mustelinum) 6. F1 (F4 ssp.punctatum × G.mustelinum) × (F4 var.marie-galante × G.mustelinum), 

7. F1 (F4 var.marie-galante × G.mustelinum) × (F4 ssp.punctatum × G.mustelinum) 

Tadqiqotlar davomida F2 duragay kombinatsiyalarda bitta ko‘sak vazni 

belgisining avloddan-avlodga berilish ko‘rsatkichlari ham tahlil qilingan. 

G.mustelinum turi va G.hirsutum L. turining turichi xilma-xilliklari ishtirokidagi 

murakkab resiprok F2 duragaylarida belgining o‘zgaruvchanlik ko‘lami 132 tadan to 

162 tagacha bo‘lgan o‘simliklarda 7 ta sinfga bo‘lgan holda tahlil qilingan.  

Bobning to‘rtinchi bo‘limida 1000 dona chigit vazni belgisini o‘rganish 

bo‘yicha olib borilgan tadqiqotning tahliliy natijalari keltirilgan, unga ko‘ra yovvoyi 

G.mustelinum turida 1000 dona chigit vazni o‘rtacha 105,8 g ni tashkil qilgan. 

G.hirsutum turichi xilma-xilliklaridan ruderal ssp.punctatum da o‘rtacha 115,6 mm 

bo‘lgan bo‘lsa, madaniy tropik ssp.glabrum var.marie-galante da esa ko‘rsatkich 

nisbatan past bo‘lib, o‘rtacha 93,4 g ekanligi qayd etilgan. Ota-ona shaklida ishtirok 

etgan F4 (ssp.punctatum × G.mustelinum) kombinatsiyasining o‘rtacha 1000 dona 

chigit vazni  115,0 g ga teng bo‘lgan bo‘lsa, F4 (var.marie-galante × G.mustelinum) 

kombinatsiyasining 1000 dona chigit vazni esa 103,2 g ekanligi ani aniqlangan. 

Namunalar orasidagi farq 80,0-140,0 g bo‘lib, o‘zgaruvchanlik koeffitsienti mos 

ravishda 17,4-12,5 % ni tashkil qilgan (2 расм).  

Bobning beshinchi bo‘limida boshlang‘ich ashyolarning duragaylanishida 

ishtirok etgan toza tur namunalarining, murakkab duragaylashda foydalanilgan 

duragay kombinatsiyalarning hamda ularning F1 va F2 avlod o‘simliklarida tola 

chiqimi belgisi bo‘yicha ko‘rsatkichlari tahlil qilingan (3 расм).   
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2-rasm. 1000 dona chigit vazni. 1. G.mustelinum; 2. G.hirsutum ssp.punctatum; 3. 

G.hirsutum var.marie-galante; 4. F4 (ssp.punctatum × G.mustelinum); 5. F4 (var.marie-galante × 

G.mustelinum) 6. F1 (F4 ssp.punctatum × G.mustelinum) × (F4 var.marie-galante × G.mustelinum), 

7. F1 (F4 var.marie-galante × G.mustelinum) × (F4 ssp.punctatum × G.mustelinum) 

 

 

3-rasm. 1. Tola chiqimi belgisi. G.mustelinum; 2. G.hirsutum ssp.punctatum; 3. G.hirsutum 

var.marie-galante; 4. F4 (ssp.punctatum × G.mustelinum); 5. F4 (var.marie-galante × 

G.mustelinum) 6. F1 (F4 ssp.punctatum × G.mustelinum) × (F4 var.marie-galante × G.mustelinum), 

7. F1 (F4 var.marie-galante × G.mustelinum) × (F4 ssp.punctatum × G.mustelinum) 

Har ikki kombinatsiyalarda tola chiqimi belgisi bo‘yicha murakkab 

duragaylashning samarasi ko‘zga tashlanib, ota-onalik shakllaridan farqli ravishda 
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o‘zgaruvchanlik darajasining keng diapazonda borishi, ijobiy ko‘rsatkichga ega 

g‘o‘za shakllarining namoyon bo‘lishi aniqlangan. Bu esa tola chiqimi bo‘yicha 

o‘rtacha ko‘rsatkichlarning yuqori bo‘lishini ta’minlagan. Shuningdek, F2 

(var.marie-galante × G.mustelinum) × (ssp.punctatum × G.mustelinum) va F2 

(ssp.punctatum × G.mustelinum) × (var.marie-galante × G.mustelinum) duragay 

kombinatsiyalari orasidan tola chiqimi 39-41 % bo‘lgan shakllarning ajralib chiqishi 

kuzatilib, bu shakllar ustida tadqiqotlarni davom ettirish asosida tola chiqimi yuqori 

bo‘lgan tizma va navlar yaratish mumkinligi isbotlangan.  

Bobning oltinchi bo‘limida boshlang‘ich ashyolar va ularning duragaylarida 

tola uzunligi belgisining irsiylanishi hamda o‘zgaruvchanligi natijalari keltirilgan (4 

расм).    

 

4-rasm. Tola uzunligi belgisi. 1. G.mustelinum; 2. G.hirsutum ssp.punctatum; 3. G.hirsutum 

var.marie-galante; 4. F4 (ssp.punctatum × G.mustelinum); 5. F4 (var.marie-galante × 

G.mustelinum) 6. F1 (F4 ssp.punctatum × G.mustelinum) × (F4 var.marie-galante × G.mustelinum), 

7. F1 (F4 var.marie-galante × G.mustelinum) × (F4 ssp.punctatum × G.mustelinum) 

Dissertatsiyaning “Molekulyar genetik va bioinformatik tahlillar” mavzusidagi 

to‘rtinchi bobida boshlang‘ich namunalar va ularning duragay avlodlari o‘rtasidagi 

genetik polimorfizmni baholash, ajratib olingan tadqiqot namunalarining bitta 

ko‘sakdagi paxta vazni, tola uzunligi va tolaning mikroneyr ko‘rsatkichlari 

irsiylanishini molekulyar markerlar yordamida tahlil qilish hamda namunalarning 

o‘zaro filogenetik munosabatlari natijalari keltirilgan (4 расм). 
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5-rasm. Molekulyar genetik va bioinformatik tahlil. M – Molekulyar og‘irlik markeri (50 

ng/µl konsentratsiyali);  1-G.mustelinum; 2-var.marie-galante; 3-ssp.punctatum; 4-5- EP-02550; 

6-7- EP-02300; 8-9-F1 duragay kombinatsiyalar 

1-jadval 

Mikrosatellitlar va ulardagi jami allellar miqdori 

SSR-markerlar  

to‘plamlarining  

nomi 

Markerlar 

soni (jami) 

Polimorf 

markerlar 

soni 

To‘plamdagi polimorf 

markerlar bo‘yicha allellar 

soni 

BNL 30 14 56 

CGR 16 2 6 

DPL 10 3 7 

HAU 16 7 20 

Gh 15 8 26 

JESPR 10 5 15 

NAU 20 11 25 

MGHES 1 0 0 

CIR 4 0 0 

MUSS 1 0 0 

Jami: 126 50 155 

 



15 
 

 

6-rasm. Ajratib olingan namunalarda qimmatli xo‘jalik belgilari 

Tadqiqotda ota-ona namunalari orasida tola sifat parametrlari belgisining 

irsiylanishi bo‘yicha G.mustelinum da yuqori ko‘rsatkichlar kuzatilgan. Shu sababli, 

G.mustelinum ota-ona namunalari orasidan tolaning sifat ko‘rsatkichlari belgisi 

bo‘yicha donor sifatida tanlab olingan. Belgining F2 duragaylarida irsiylanishi 

bo‘yicha qimmatli xo‘jalik belgilari yuqori namunalar orasidan 2,4,7,11,13- 

o‘simliklarda ota-ona allellariga nisbatan BNL2449 praymeri yordamida PZR tahlili 

natijalariga ko‘ra gomozigota holatda ekanligi kuzatilgan. (1 jadval, 7 rasm)  

 

7-rasm.Tola sifatiga genetik bog‘langan BNL2449 praymeri yordamida PZR tahlili. M – 

Molekulyar og‘irlik markeri (50 ng/µl konsentratsiyali); A-G.mustelinum; B-var.marie-galante; 

C-ssp.punctatum; 1-20-ajratib olingan F2 duragay kombinatsiyalar 

Tanlab olingan namunalarda tola uzunligi belgisiga genetik bog‘langan 

NAU3588 praymeri yordamida PZR tahlillari amalga oshirilgan. Tadqiqotda ota-

ona namunalari orasida tola uzunligi belgisining irsiylanishi bo‘yicha G.hirsutum 

ssp.glabrum var.marie-galante da yuqori natijalar kuzatilganligi bois, var.marie-

galante ota-ona namunalari orasidan tola uzunligi belgisi bo‘yicha individlar donor 

sifatida tanlab olingan. Belgining F2 duragaylarida irsiylanishi bo‘yicha qimmatli 

xo‘jalik belgilari yuqoriligi bo‘yicha ajratib olingan namunalar orasidan 2,4,11,13- 

o‘simliklarda ota-ona namunalari allellariga nisbatan gomozigota holatda ekanligi 

kuzatilgan (8 rasm).  
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8-rasm. Tola uzunligi belgisiga genetik bog‘langan NAU3588 praymeri yordamida PZR tahlili. 

M – Molekulyar og‘irlik markeri (50 ng/µl konsentratsiyali); A-G.mustelinum; B-var.marie-

galante; C-ssp.punctatum; 1-20-ajratib olingan F2 duragay kombinatsiyalar 

Bundan tashqari, bitta ko‘sakdagi paxta vazni belgisiga genetik bog‘langan 

NAU6966 praymeri yordamida PZR tahlillari amalga oshirilgan. Bunda ota-ona 

namunalari orasidan ssp.punctatum kenja turida ko‘sak og‘irligi bo‘yicha 

ko‘rsatkichlar yuqori ekanligi va bu mikrosatellit markerlar yordamida tasdiqlangan. 

Donor sifatida tanlab olingan ssp.punctatum ga nisbatan gomozigota holatini 

2,4,11,13- o‘simlik namunalari tashkil etgan (9 rasm).  

9-rasm. Bitta ko‘sakdagi paxta vazni belgisiga genetik bog‘langan NAU6966 praymeri 

yordamida PZR tahlili. M – Molekulyar og‘irlik markeri (50 ng/µl konsentratsiyali);  M – 

Molekulyar og‘irlik markeri (50 ng/µl konsentratsiyali); A-G.mustelinum; B-var.marie-galante; 

C-ssp.punctatum; 1-20-ajratib olingan F2 duragay kombinatsiyalar 

Amalga oshirilgan PZR tahlillari natijalariga ko‘ra, 2,4,11,13- F2 o‘simlik 

namunalarida tola uzunligi, bitta ko‘sakdagi paxta vazni va tolaning sifat 

ko‘rsatkichlari belgilari bo‘yicha ota-ona allellariga nisbatan gomozigota holatda 

ekanligi aniqlangan. 

Genotiplangan ma’lumotlarning klaster tahlili Mega X dasturida Unweighted 

Pair Group Method with Arithmetic Mean (UPGMA) usullari asosida arifmetik 

qiymatlari bo‘yicha hisoblangan. 

Tadqiqot namunalari orasidagi genotipik tafovutlarni ochib bera olgan polimorf 

SSR markerlar asosida tuzilgan filogenetik shajara daraxti 2 ta asosiy guruhga 

ajralgan. Birinchi guruh o‘z navbatida 2 ta subguruhdan iborat bo‘lib, 1-

subguruhdan yovvoyi G.mustelinum turi va G.hirsutum ssp.glabrum var.marie-

galante joy olgan. 2-asosiy guruhning 2-subguruhchasi esa F2 duragaylar orasidan 

qimmatli xo‘jalik belgilariga tanlab olingan o‘simlik genotiplari va F4 G.hirsutum 

ssp.punctatum × G.mustelinum oilasidan tashkil topgan. Genetik seleksion 

tadqiqotlar uchun ajratib olingan 4ta F2 duragay kombinatsiyalari filogenetik 

jihatdan G.hirsutum ssp.punctatum bilan, F1 duragay kombinatsiyalar esa F4 

G.hirsutum ssp.punctatum × G.mustelinum ga filogenetik jihatdan yaqin bo‘lgan (10 

rasm).  
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. 

 

10-rasm. O‘rganilgan tadqiqot namunalarining filogenetik munosabatlari 

Shunday qilib, tadqiqot namunalarining an’anaviy va molekulyar-genetik 

tahlillari asosida F2 (F4 G.hirsutum L. ssp.punctatum × G.mustelinum) × (F4 

G.hirsutum L. ssp.glabrum var.marie-galante × G.mustelinum) murakkab 

duragaylari orasidan bitta ko‘sakdagi paxta vazni, tola uzunligi va sifat 

ko‘rsatkichlari belgisini bitta genotipga jamlash orqali kompleks belgilarga ega 

bo‘lgan O-20, O-71, O-114, O-143 yangi transgressiv shakllar ajratib olingan. 

XULOSALAR 

“Turlararo duragaylarda ayrim qimmatli xo‘jalik belgilarining irsiylanishini 

an’anaviy va molekulyar genetik jihatdan tahlil qilish” mavzusidagi tadqiqot 

natijasida quyidagi xulosalar taqdim etildi: 

1. G‘o‘zaning yovvoyi va madaniy tetraploid g‘o‘za shakllari ishtirokida 

olingan F4 duragaylar asosida yangi murakkab introgressiv duragaylari yaratildi.  

2. G‘o‘zaning yangi introgressiv duragay kombinatsiyalarida morfo-

biologik va qimmatli xo‘jalik belgilarining irsiylanishini o‘rganish yuzasidan 

olingan ma’lumotlarga ko‘ra, tola sifati belgisining irsiylanishida G.mustelinum 

ning, tola uzunligi belgilarining irsiylanishida ssp.glabrum var.marie-galante ning, 

ko‘sak og‘irligi va tola chiqimi belgilarining irsiylanishida esa ssp.punctatum yarim 

yovvoyi shaklining genotipik ta’siri yuqori bo‘lishi ilmiy asoslandi.  

3. Murakkab turlararo duragaylash orqali xo‘jalik belgilarning keng 

miqyosdagi o‘zgaruvchanligiga erishish va F2 (F4 G.hirsutum L. ssp.glabrum 

var.marie-galante × G.mustelinum) × (F4 G.hirsutum L. ssp.punctatum × 



18 

G.mustelinum) kombinatsiyasida tola uzunligi 39,0-41,0 mm (20 ta), F2 (F4 

G.hirsutum L. ssp.punctatum × G.mustelinum) × (F4 G.hirsutum L. ssp.glabrum 

var.marie-galante × G.mustelinum) murakkab kombinatsiyasida tola chiqimi 39,0-

41,0% (15 ta), bitta ko‘sakdagi paxta vazni 6,0-8,0 g (20 ta), 1000 dona chigit vazni 

120,0-125,0 g (16 ta) oralig‘ida bo‘lgan rekombinantlarning namoyon bo‘lishi 

aniqlandi. 

4. Murakkab turlararo duragaylarda tola uzunligi, chiqimi, bitta 

ko‘sakdagi paxta vazni, 1000 dona chigit vazni belgilarining oraliq, to‘liq dominant 

va o‘ta dominant holatida irsiylanishi aniqlandi. 

5. Tadqiqot namunalari o‘rtasidagi genetik polimorfizmni namoyon etgan 

mikrosatellitlar orasidan bitta ko‘sak vazni belgisi bo‘yicha CGR 6022, NAU 6966, 

tola uzunligi belgisi bo‘yicha esa DPL 0530 (pic=0,81) va NAU 3588 (pic=0,77), 

tolaning sifat ko‘rsatkichlari belgisi bo‘yicha Gh 591 (pic=0,82) va BNL2449 

(pic=0,90) praymeri eng yuqori polimorfizm darajasiga ega ekanligi aniqlandi.  

6. F2 (F4 G.hirsutum L. ssp.punctatum × G.mustelinum) × (F4 G.hirsutum 

L. ssp.glabrum var.marie-galante × G.mustelinum) duragaylar orasidan bitta 

ko‘sakdagi paxta vazni, tola uzunligi va sifat ko‘rsatkichlari belgisi bo‘yicha yuqori 

qiymatga ega 20 ta o‘simlik genotiplari ajratib olindi hamda ota-ona allellariga 

nisbatan gomozigota holatidagi o‘simliklar aniqlandi. 

7. Tadqiqot namunalarining an’anaviy va molekulyar-genetik tahlillari 

asosida F2 (F4 G.hirsutum L. ssp.punctatum × G.mustelinum) × (F4 G.hirsutum L. 

ssp.glabrum var.marie-galante × G.mustelinum) bitta ko‘sakdagi paxta vazni, tola 

uzunligi va sifat ko‘rsatkichlari belgisini bitta genotipga jamlash orqali kompleks 

belgilarga ega bo‘lgan yangi transgressiv shakllar (O-20, O-71, O-114, O-143) 

ajratib olinib genetik-seleksion tadqiqotlarga tavsiya etildi. Ularning boshlang‘ich 

ashyolar bilan o‘zaro filogenetik munosabatlari o‘rganilganda ssp.punctatum yarim 

yovvoyi kenja turiga yaqin ekanligi aniqlandi. 
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ВВЕДЕНИЕ (Аннотaции диссертaции доктора философии (PhD)) 

Актуальность и востребованность темы диссертaции. На 

сегодняшний день хлопчатник выращивается более чем в 70 странах мира, при 

этом ежегодно производится около 26 млн тонн хлопкового волокна. Эти 

показатели указывают на то, что они не могут полностью удовлетворить 

потребности текстильной промышленности, и необходимо дальнейшее 

увеличение урожайности волокна. Кроме того, наблюдается негативное 

влияние различных абиотических и биотических факторов на снижение 

урожайности волокна, и поэтому создание новых сортов, устойчивых к этим 

факторам, с высокой урожайностью и качеством волокна, а также проведение 

непрерывных исследований в этом направлении являются актуальными 

вопросами. 

Во всем мире особое внимание уделяется созданию новых сортов 

хлопчатника путем эффективного использования потенциала видов рода 

Gossypium L., обогащения генотипа возделываемых сортов за счет диких и 

рудеральных видов. Получение новых интрогрессивных гибридов 

хлопчатника, а также создание в короткие сроки генетически обогащённых 

новых генотипов на основе выявления закономерностей наследования и 

изменчивости признаков гибридов с использованием традиционных и 

молекулярно-генетических методов имеет важное научно-практическое 

значение. 

В результате использования современных научных и инновaционных 

технологий наряду с традиционными методами в генетике и селекционных 

программах хлопчатника в нашей республике достигаются определенные 

научные результаты по созданию новых сортов с положительным комплексом 

хозяйственных характеристик, в том числе устойчивостью к биотическим и 

абиотическим стрессовым факторам, быстрым созреванием, высокой 

продуктивностью и качеством волокна. В стратегии развития Нового 

Узбекистана1 на 2022-2026 годы поставлены задачи «увеличение доходов 

дехкан и фермеров как минимум в два раза с обеспечением ежегодного роста 

объемов сельского хозяйства не менее чем на 5 процентов за счет интенсивного 

развития сельского хозяйства и применения передовых достижений науки» за 

счет интенсивного развития сельского хозяйства на научной основе. При 

выполнении этих задач по привлечению уникальных образцов из 

существующей коллекции хлопчатника в практических генетико-

селекционных исследованиях и создавая на их основе новые гибриды, 

добиваясь широкого варьирования морфохозяйственних характеристик, 

научно обосновывая механизмы выделения редких рекомбинантов, а также 

 
1 Указ Президента Республики Узбекистан № УП-60 от 28 января 2022 года “О Стратегии развития Нового 

Узбекистана на 2022-2026 годы» 
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внедрение технологий селекции на основе маркеров (MAS), что позволяет 

значительно сократить время на создание новых форм и сортов хлопчатника  . 

Также данное диссертационное исследование основано на 

Постановлении Президента Республики Узбекистан от 28 января 2022 года  

PF-№60 «О Стратегии развития нового Узбекистана на 2022-2026 годы», 

Кабинета Министров Республики Узбекистан решение от 6 марта ПП-4633 «О 

мерах по широкому внедрению рыночных принципов в 2020 г. сфере 

производства хлопчатника» и другие нормативно-правовые документы, 

связанные с этой сферой, служат в определенной степени реализации 

поставленных задач. 

Соответствие исследования приоритетным направлениям развития 

науки и технологий республики. Данные исследования проводились в 

соответствии с приоритетным направлением развития республиканской науки 

и технологии V. «Сельское хозяйство, биотехнологии, экология и охрана 

окружающей среды». 

Степень изученности проблемы. Во всём мире проведено множество 

исследований, посвящённых обогащению генотипа культурных сортов 

хлопчатника с использованием диких и полудиких видов, выявлению 

закономерностей наследования признаков, а также научному обоснованию этих 

процессов на основе молекулярно-генетических методов. В частности, такие 

учёные, как C.L.Brubaker (1999), L.Hoffman (2010), B.T.Campbell (2010), 

M.F.Alves (2013), J.F.Wendel, C.E.Grover (2015), I.P.P. de Menezes (2015), 

K.B.Wang (2018), S.Jindal (2022), Y.Yang (2023), провели многочисленные 

исследования, связанные с использованием диких видов в гибридизaции 

хлопчатника, изучением генов, контролирующих важные признаки, 

применением технологий МАС (маркер-ассоциированной селекции) в селекции 

хлопчатника и получением уникальных форм хлопчатника. 

В нашей стране учёные, такие как А.Абдуллаев (2010, 2012, 2015), 

С.М.Ризаева (1996), I.Yu.Abdurakhmanov (2010, 2016), С.Г.Бобоев (2011, 2014, 

2017), Д.К.Эрназарова (2008), Ш.Э.Намозов (2011), Ф.У.Рафиева (2017), 

Ф.Н.Кушанов (2017), А.Ё.Курбонов (2015, 2016), Б.А.Сирожиддинов (2020), 

Х.Мўминов (2022) провели исследования по изучению эффективности диких 

видов в генетике и селекции хлопчатника, получению межвидовых гибридов, 

филогенетическим взаимоотношениям и закономерностям наследования и 

изменчивости признаков. Также исследованы перспективы применения 

молекулярно-генетических методов в этих областях. 

Однако, недостаточно проведены исследования по созданию сложных 

гибридов с участием полудиких форм G.mustelinum Miers ex Watt и культурно-

тропических форм G.hirsutum L. (ssp.punctatum, ssp.glabrum var.marie-galante), 

сравнительному анализу признаков и свойств с использованием традиционных 

и современных молекулярно-генетических методов, а также получению 

уникальных форм с применением технологии МАС (маркер-ассоциированной 

селекции). 
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Связь темы диссертaции с научно-исследовательскими работами 

научно-исследовательского учреждения, где выполнена работа. 

Диссертационное исследование выполнено в рамках плана научно-

исследовательских работ финансирующихся из государственного бюджета 

Института Генетики и экспериментальной биологии растений по теме 

«Изучение генетического потенциала мирового биоразнообразия рода 

Gossypium L. и создание доноров, устойчивых к биотическим и абиотическим 

эффектам окружающей среды на основе классических методов  

филогении» (2020-2022 гг.). 

Цель исследования являетст создание новых гибридов на основе диких 

и культурных тетраплоидных видов хлопчатника, анализ наследования и 

изменчивости морфо-хозяйственных признаков в гибридах с использованием 

традиционных и молекулярно-генетических методов для получения 

уникальных форм хлопчатника. 

Задачи исследования: 

определение генетического полиморфизма между дикими и культурными 

тетраплоидными формами хлопчатника (F4) на основе ДНК-маркеров; 

получение новых интрогрессивных гибридов на основе F4 гибридов, 

полученных с участием диких и культурных тетраплоидных форм 

хлопчатника; 

исследование наследования морфобиологических признаков в 

полученных новых комбинaциях гибридов хлопчатника.  

определение закономерностей наследования и изменчивости 

хозяйственно ценных признаков в интрогрессивных гибридах хлопчатника; 

отбор образцов, обладающих гомозиготными аллелями по  маркерам 

генетически связанным с массой одной коробочки, длиной и качеством 

волокна; 

оценка закономерностей наследования и изменчивости признаков в 

новых межвидовых комбинaциях гибридов с использованием полиморфных 

ДНК-маркеров; 

выделение уникальных форм с высокими хозяйственно ценными 

признаками на основе результатов исследований и рекомендaция их для 

генетико-селекционных исследований. 

Объектом исследования использованы межвидовые гибридные 

комбинации F4, полученных с участием вида G.mustelinum Miers ex Watt, 

внутривидовые формы ssp.punctatum (полудикаяой) и ssp.glabrum var.marie-

galante (культурно-тропическая) вида G.hirsutum L., а также двойные 

гибридные комбинации, полученные на основе межгибридного скрещивания. 

Предметом исследования является определение закономерностей 

наследования и изменчивости морфо-хозяйственных признаков в межвидовых 

гибридах хлопчатника, молекулярный скрининг с использованием 

микросателлитных маркеров и научное обоснование эффективности 

технологии МАС (маркер-ассоциированной селекции). 
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Методы исследования: В процессе выполнения диссертaционного 

исследования использованы традиционные методы генетики и селекции 

хлопчатника (гибридизaция, сравнительная морфология, фенологические 

наблюдения), молекулярно-генетические методы (экстракция геномной ДНК, 

гель-электрофорез, ПЦР-анализы, генотипирование), современные методы 

геномики и биоинформатики (in silico ПЦР-анализ), а также статистические 

программы. 

Научная новизна исследования заключается в следующем: 

Впервые на основе данных о наследовании морфо-биологических и 

ценных хозяйственных признаков в новых интрогрессивных гибридных 

комбинaциях хлопчатника установлено, что генотипическое влияние на 

наследование признака качества волокна проявляется у G.mustelinum, на 

наследование признака длины волокна — у ssp.glabrum var.marie-galante и на 

наследование признаков массы хлопкового семени и выхода волокна — у 

полудикого вида ssp.punctatum; 

В сложных межвидовых гибридах установлены промежуточные, полные 

и сверхдоминантные состояния наследования признаков длины волокна, 

выхода волокна, массы одного хлопкового семени и массы 1000 семян; 

Для признака массы одного хлопкового семени установлены гены 

ssp.punctatum, для признака длины волокна — гены ssp.glabrum var.marie-

galante, а для признака микронейров — гены G.mustelinum. Они объединены в 

одном генотипе и подтверждены с помощью молекулярных маркеров; 

На основе изучения филогенетических взаимосвязей между гибридными 

комбинaциями с хозяйственно ценными признаками и исходными 

материалами выявлено, что ssp.punctatum является близким к родительскому 

виду. 

Практический результат исследования заключается в следующем: 

на основе гибридов F4, полученных с участием диких, полудиких и 

культурно-тропических тетраплоидных форм хлопчатника, получены новые 

сложные интрогрессивные гибридные формы; 

путем сложной межвидовой гибридизaции выделены рекомбинанты с 

длиной волокна 39,0-41,0 мм, выходом волокна 39,0-41,0%, массой 

хлопчатника в одной коробочке 6,0-8,0 г, массой 1000 семян 120,0-125,0 г; 

Среди гибридов F2 (F4 G.hirsutum L. ssp.punctatum × G.mustelinum) × (F4 

G.hirsutum L. ssp.glabrum var.marie-galante × G.mustelinum) были выделены 20 

генотипов растений с высокими показателями массы хлопка сырца в одном 

коробочке, длины волокна и качество волокна. 

Достоверность результатов исследования основана на 

использовании современных методов и подходов в исследовании, 

статистической обработке данных, полученных на основе дисперсионного 

анализа (ANOVA), совместимости теоретических и практических результатов, 

полученных на основе традиционных и молекулярно-генетических методов, 

совместимости результатов исследований с зарубежным и отечественным 

опытом на основе научных подходов. Это объясняется тем, что полученные 

результаты сопоставляются с зарубежным и отечественным опытом, 
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обосновываются установленные закономерности и выводы, результаты 

научных и практических исследований обсуждаются на международных и 

республиканских научно-практических конференциях и публикуются в 

научных изданиях. которые объясняются тем, что они сопоставляются, на чем 

основаны установленные закономерности и выводы, на которых основаны 

результаты научных и практических исследований обсуждаются на 

международных и республиканских научно-практических конференциях, 

публикуются в научных изданиях. 

Научная и практическая значимость результатов исследования.  

Научная значимость результатов исследований заключается в том, что 

созданы ценные популяции гибридного поколения F2 для генетико-

селекционных исследований на основе комплексной гибридизации гибридных 

комбинаций F4, полученных путем скрещивания форм хлопчатника 

spp.punctatum (полудикая форма) и spp.glabrum var.marie-galante (культурно-

тропическая) из сортов G.hirsutum L. с участием дикого типа G.mustelinum 

Miers ex Watt с помощью генетического анализа.  

Практическая значимость результатов исследований объясняется тем, что 

исходные источники созданы на основе агрегации признаков в один генотип в 

высоких показателей массы в одной коробочки, длины волокна и показателей 

качества волокна хлопчатника путем селекции с использованием ДНК-

маркеров.  

Внедрение результатов исследований. По результатам традиционного 

и молекулярно-генетического анализа наследования некоторых хозяйственно 

ценных признаков у межвидовых гибридов: 

образцы F2, полученные путем межвидовой сложной гибридизации, 

относящиеся к видам G. hirsutum L. и G. mustelinum Miers ex Watt, отмечены 

высокие показатели по хозяйственно ценным признакам.Также на основе 

молекулярных маркеров подтверждено, что хозяйственно ценные признаки 

сосредоточены в одном генотипе. Семена этих образцов включены в 

коллекцию генофонда хлопчатника «Уникальный объект» Института 

генетики и экспериментальной биологии растений АН РУз. (Справка 

Академии наук Республики Узбекистан за № 4/1255-1757 от 6 августа 2024 

года). В результате эти сложные гибриды позволили еще больше обогатить 

разнообразие коллекции хлопчатника и использовать ее в качестве исходного 

материала в генетико-селекционных исследованиях; 

результаты диссертационной работы на тему «Tрадиционный и 

молекулярно-генетический анализ наследуемости некоторых хозяйственно 

ценных признаков у межвидовых гибридов» были использованы в 2021 году в 

качестве объекта исследования в рамках финансируемой базовой научно-

исследовательской программы на тему «Изучение генетического потенциала 

мировой биоразнообразия рода Gossypium L., создание доноров, устойчивых к 

биотическим и абиотическим воздействиям внешней среды, на основе 

классических методов филогении» (Справка Академии наук Республики 

Узбекистан за № 4/1255-1971 от 6 сентября 2024 года). 
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В результате выделенные исходные материалы, которые имели высокие 

показатели по массы хлопка сырца в одном коробочке, длины волокна и 

микронейра качества волокна а также объединенные в один генотип, что 

позволило использовать их в генетико-селекционных исследованиях и 

рекомендовать для практического применения. 

Апробaция результатов работы. Результаты данного исследования 

были обсуждены на 6 научно-практических конференциях, включая 2 

международные и 4 республиканские. 

Публикaция результатов исследования. Всего по теме диссертaции 

опубликовано 10 научных работ, из них 4 статей опубликованы в научных 

изданиях, рекомендованных ВАК Республики Узбекистан для публикaции 

основных научных результатов докторской диссертaции, в том числе 3 в 

республике и 1 в зарубежных журналах. 

Структура и объем диссертaции. Диссертaции состоит из введения, 

четырех глав, заключения, списка использованной литературы и приложений. 

Объем диссертaции – 108 страниц. 

ОСНОВНОЕ СОДЕРЖАНИЕ ДИССЕРТAЦИИ. 

В введении диссертации обоснована актуальность и значимость 

исследовательской работы, описаны цель и задачи исследования, объект и 

предмет исследования. Показано соответствие работы приоритетным 

направлениям развития науки и технологий в республике, изложены научная 

новизна и практические результаты исследования. Также освещены научная и 

практическая значимость полученных результатов, внедрение результатов в 

практику, опубликованные работы и структура диссертации. 

В первой главе диссертации, озаглавленной «Генетико-селекционные и 

молекулярно-генетические исследования хлопчатника», представлены 

исследования республиканских и зарубежных ученых по разнообразию 

Gossypium hirsutum L. и виду Gossypium mustelinum, а также изучение 

наследования хозяйственно ценных признаков с использованием 

традиционных и молекулярно-генетических методов. 

Вторая глава диссертации, названная «Место и условия проведения 

исследований, источники и методы», содержит информацию о месте и 

условиях проведения экспериментов, материале исследования, его 

характеристиках, методах проведения исследований, а также о традиционных 

и молекулярно-генетических методах, применяемых в лабораторных и 

полевых условиях. Также описаны статистические методы, использованные 

для анализа полученных результатов. Указывается, что эксперименты 

проводились в Институте генетики и экспериментальной биологии растений в 

2021-2023 годах. 

Третья глава на тему «Изучение наследования и изменчивости 

некоторых морфо-хозяйственных признаков в интрогрессивных линиях 

хлопчатника», посвящена изучению наследования морфобиологических 

признаков, таких как масса одного коробочки, масса 1000 семян, длина 

волокна и выход волокна. На основании изученных показателей выделены 20 

образцов. 
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В первой части этой главы описываются морфобиологические и 

хозяйственные признаки растений F4 линий и новые F1 сложные линии, 

полученные на основе начального материала. 

Во второй части изучены показатели урожайности межвидовых F1 линий 

и их родительских форм, а также количество семечек на растении в 

межвидовых F2 линиях и их родительских формах.  

В третьей части приведены результаты анализа массы одного коробочка 

в потомстве, полученном от взаимного скрещивания родительских образцов. 

В частности, масса одного семечка в растениях комбинации F1 (ssp.punctatum 

× G.mustelinum) × (var.marie-galante × G.mustelinum) варьировала от 4,8 до 5,2 

г, со средней массой 4,9 г (рис.1). Наследование этого признака в потомстве 

F1 показало коэффициент hp=5, что указывает на полное доминирование. В 

комбинации F1 (var.marie-galante × G.mustelinum) × (ssp.punctatum × 

G.mustelinum) масса одного семечка в среднем составила 4,7 г, что также 

свидетельствует о полном доминировании, с доминированием на уровне hp=4. 

 

 

Рисунок 1. Масса хлопка сырца в одной коробочки. 1. G.mustelinum ; 2. G.hirsutum 

ssp.punctatum 3. G.hirsutum var. marie-galante ; 4. F4 (ssp. punctatum × G.mustelinum ); 5. F4 ( 

var.marie-galante × G.mustelinum ) 6. F1 (F4 ssp. punctatum × G.mustelinum ) × (F4 var. marie-

galante × G.mustelinum ), 7. F1 (F4 var. marie - galante × G.mustelinum ) × (F 4 ssp.punctatum × 

G.mustelinum ) 

В ходе исследований также был проанализирован показатель массы 

хлопка сырца в одной коробочки в комбинациях F2, где отмечены показатели 

наследования этого признака от поколения к поколению. В сложных 

реципрокных F2 линиях, полученных при участии видов G.mustelinum и 
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G.hirsutum L., диапазон изменчивости показателя массы 1000 семян составил от 

132 до 162 г и был разделен на 7 классов. 

В четвертой части главы приведены аналитические результаты 

исследования показателя массы 1000 семян. Согласно полученным данным, 

масса 1000 коробочек у дикого вида G.mustelinum составила в среднем 105,8 г. 

У рудеральной формы ssp.punctatum из видов G.hirsutum этот показатель в 

среднем составил 115,6 г, тогда как у культурной тропической формы 

ssp.glabrum var.marie-galante он оказался относительно низким, составив 93,4 г 

(рис.2). Средняя масса 1000 коробочек в комбинации F4 (ssp.punctatum × 

G.mustelinum) составила 115,0 г, а в комбинации F4 (var.marie-galante × 

G.mustelinum) — 103,2 г. Разница между образцами составила от 80,0 до 140,0 

г, а коэффициент изменчивости был соответственно 17,4% и 12,5%. 

 

Рисунок 2. Масса 1000 семян. 1. G.mustelinum ; 2. G.hirsutum ssp.punctatum 3. 

G.hirsutum var. marie-galante ; 4. F4 (ssp. punctatum × G.mustelinum ) ; 5. F4 ( var.marie-galante 

× G.mustelinum ) 6. F1 (F4 ssp. punctatum × G.mustelinum ) × (F4 var. marie-galante × 

G.mustelinum ), 7. F1 (F4 var. marie - galante × G.mustelinum ) × (F 4 ssp.punctatum × 

G.mustelinum ) 

В пятой части главы диссертaции проанализированы показатели по 

выходу волокна у чистых видов, участвовавших в начальном отборе, а также у 

комбинaций, использованных в сложном скрещивании, и у их потомков F1 и F2 

(рис.3). 
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Рисунок 3. Выход волокна. 1. G.mustelinum ; 2. G.hirsutum ssp.punctatum 3. G.hirsutum 

var. marie-galante ; 4. F4 (ssp. punctatum × G.mustelinum ) ; 5. F4 ( var.marie-galante × 

G.mustelinum ) 6. F1 (F4 ssp. punctatum × G.mustelinum ) × (F4 var. marie-galante × 

G.mustelinum), 7. F1 (F4 var. marie - galante × G.mustelinum ) × (F 4 ssp.punctatum × 

G.mustelinum ) 

В обеих комбинациях отмечен явный эффект сложного скрещивания на 

показатель выхода волокна, с широким диапазоном изменчивости по 

сравнению с исходными формами и проявлением положительных 

характеристик у отдельных форм. Это обеспечило высокий средний 

показатель выхода волокна. Также наблюдалось выделение форм с выходом 

волокна от 39% до 41% среди комбинаций F2 (var.marie-galante × 

G.mustelinum) × (ssp.punctatum × G.mustelinum) и F2 (ssp.punctatum × 

G.mustelinum) × (var.marie-galante × G.mustelinum). Это подтверждает 

возможность создания высокопродуктивных сортов и линий при дальнейшем 

исследовании этих форм. 

В шестой главы представлены результаты исследования наследования и 

изменчивости признака длины волокна у исходных материалов и их гибридов 

(рис.4). 
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Рисунок 4. Длина волокна. 1. G.mustelinum ; 2. G.hirsutum ssp.punctatum3. G.hirsutum 

var.marie-galante; 4. F4 (ssp.punctatum × G.mustelinum ) ; 5. F4 (var.marie-galante × 

G.mustelinum ) 6. F1 (F4 ssp.punctatum × G.mustelinum ) × (F4 var.marie-galante × 

G.mustelinum), 7. F1 (F4 var.marie - galante × G.mustelinum ) × (F4 ssp.punctatum × G.mustelinum 

) 

В четвёртой главе диссертaции под названием “Молекулярно-

генетический и биоинформатический анализы” представлены результаты 

оценки генетического полиморфизма между исходными образцами и их 

гибридными потомками (рис.5). Также анализируется наследование 

показателей массы хлопка сырца в одной коробочке, длины волокна и 

показатель микронейра с использованием молекулярных маркеров. Кроме 

того, приведены результаты филогенетических отношений между 

исследуемыми образцами. 

 

Рисунок 5 . Молекулярно-генетический и биоинформатический анализ. М – маркер 

молекулярной массы (концентрaция 50 нг/мкл); 1- G.mustelinum; 2. var.marie-galante; 3-

ssp.punctatum; 4-5- EP-02550; 6-7- EP-02300; 8-9-Гибридные комбинaции F1 
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G.mustelinum наблюдались высокие значения наследуемости параметров 

В исследовании было установлено, что среди исходных образцов наивысшие 

показатели качества волокна были наблюдены у G.mustelinum. Поэтому, 

G.mustelinum был выбран в качестве донора по признакам качества волокна 

среди родительских образцов. Наследование этих признаков в F2 поколениях 

показало, что хозяйственно ценные признаки были представлены в 

гомозиготном состоянии по отношению к родительским аллелям у растений 2, 

4, 7, 11 и 13 (табл.1, рис.7). 

Таблица 1 

Число микросателлитов и их суммарные аллели 

Маркеры SSR 

коллекций 

имя 

Маркеры 

количество 

(всего ) 

Полиморф 

маркеры номер 

В коллекции 

полиморфный маркеры в 

соответствии с 

количество аллелей 

BNL 30 1 4 56 

CGR 16 2 6 

DPL 10 3 7 

HAU 16 7 20 

Gh 15 8 26 

JESPR 10 5 15 

NAU 20 11 25 

MGHES 1 0 0 

CIR 4 0 0 

MUSS 1 0 0 

Общий: 126 50 155 

 

 

Рисунок 6. Хозяйственно-ценные признаки в единичных экземплярах 
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Рисунок 7. ПЦР-анализ с использованием праймера BNL2449, который генетически 

связан с маркером качества волокны. М – маркер молекулярной массы (концентрaция 50 

нг/мкл); A- G.mustelinum; B. var.marie-galante; C-ssp.punctatum; 1-20 изолированных 

гибридных комбинaций F2 

В отобранных образцах с использованием праймера NAU3588 для 

анализа ПЦР был исследован признак длины волокна. Поскольку в 

родительских образцах G.hirsutum ssp.glabrum var.marie-galante были 

наблюдены высокие результаты по признаку длины волокна, var.marie-galante 

был выбран в качестве донора по этому признаку. В F2 поколениях было 

установлено, что ценные хозяйственные признаки в гомозиготном состоянии 

наблюдались у растений 2, 4, 11 и 13 по отношению к родительским аллелям 

(рис.8). 

 

Рисунок 8 . ПЦР-анализ с использованием праймера NAU3588, который генетически 

связан с маркером длины волокны. М – маркер молекулярной массы (концентрaция 50 

нг/мкл); А- G.mustelinum; B. var.marie-galante; C-ssp. punctatum; 1-20 изолированных 

гибридных комбинaций F2 

Кроме того, для анализа признака массы хлопка сырца в одной коробочке 

были проведены ПЦР-исследования с использованием праймера NAU6966. В 

этом исследовании было установлено, среди родительских образцов, 

показатели массы 1000 семян были высокими у вида ssp.punctatum, что было 

подтверждено с помощью микросателлитных маркеров. Гомозиготные 

состояния по отношению к донору ssp.punctatum были обнаружены у образцов 

растений 2, 4, 11 и 13 (рис. 9). 

Рисунок 9. ПЦР-анализ с использованием праймера NAU6966, который генетически связан 

с маркером массы 1000 семян. М – маркер молекулярной массы (концентрatsiя 50 нг/мкл); 

М – маркер молекулярной массы (концентрatsiя 50 нг/мкл); А- G.mustelinum; B. var.marie-

galante; C-ssp. punctatum; 1-20 изолированных гибридных комбинaций F2 
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По результатам ПЦР-анализа образцы растений 2, 4, 11 и 13-F2 оказались 

гомозиготными по сравнению с родительскими аллелями по длине волокна, 

массе хлопка сырца в одной коробочке и показателям качества волокна. 

Генотипированные данные были проанализированы с использованием метода 

Unweighted Pair Group Method with Arithmetic Mean (UPGMA) в программе 

Mega X. 

Филогенетическое древо, основанное на полиморфных SSR-маркерах, 

выявивших генотипические различия между исследуемыми выборками, было 

разделено на 2 основные группы. Первая группа, в свою очередь, состоит из 2 

подгрупп: подгруппа 1 включает дикий тип G.mustelinum и G.hirsutum 

ssp.glabrum var.marie-galante, а подгруппа 2 основной группы 2 составляют 

генотипы растений, отобранные из гибридов F2 по ценным хозяйственным 

признакам и семейства F4 G.hirsutum ssp.punctatum × G.mustelinum. Четыре 

гибридные комбинации F2, выделенные для генетических селекционных 

исследований, были филогенетически близки к G.hirsutum ssp.punctatum, а 

гибридные комбинации F1 были филогенетически близки к F4 G.hirsutum ssp. 

punctatum × G.mustelinum (рис. 10). 

Таким образом, на основе традиционного и молекулярно-генетического 

анализа образцов из сложных гибридов F2 (F4 G.hirsutum L. ssp.punctatum × 

G.mustelinum) × (F4 G.hirsutum L. ssp.glabrum var. marie-galante × G.mustelinum) 

были выделены новые трансгрессивные формы с комплексными признаками, 

включая массу волокна на одном семечке, длину волокна и качество. Эти 

формы были объединены в один генотип и обозначены как О-20, О-71, О-114 

и О-143. 

 

Рисунок 10. Филогенетические отношение между исследуемых образцов.  
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ВЫВОДЫ 

В результате исследования по теме “Традиционный и молекулярно-

генетический анализ наследуемости некоторых хозяйственно ценных признаков у 

межвидовых гибридов” были сделаны следующие выводы: 

1. На основе F₄ гибридов, полученных с участием диких и культурных 

тетраплоидных форм хлопчатника, созданы новые сложные интрогрессивные 

гибриды. 

2. В новых интрогрессных гибридных комбинациях хлопчатника, на основе 

собранных данных о наследовании морфо-биологических и хозяйственно ценных 

признаков, научно обосновано высокое влияние генотипа G.mustelinum на 

наследование признака качества волокна, ssp.glabrum var.marie-galante на 

наследование признака длины волокна, а также влияние полудикого вида 

ssp.punctatum на наследование веса коробочки и выход волокна. 

3. Путем сложного межвидового гибридизации достигнута широкая 

изменчивость хозяйственных признаков, и у комбинации F2 (F4 G.hirsutum L. 

ssp.glabrum var.marie-galante × G.mustelinum) × (F4 G.hirsutum L. ssp.punctatum × 

G.mustelinum) были установлены рекомбинанты, проявляющие длину волокна 39,0-

41,0 мм (20 образцов), выход волокна 39,0-41,0% (15 образцов), массы хлопка сырца 

в одной коробочке 6,0-8,0 г (20 образцов), и вес 1000 семян 120,0-125,0 г (16 

образцов). 

4. У сложных межвидовых гибридов было установлено наследование длины 

волокна, выхода, массы хлопка сырца в одной коробочке и веса 1000 семян в 

промежуточном, полном доминантном и сверхдоминантном состояниях. 

5. Из микросателлитов, проявляющих генетический полиморфизм между 

образцами исследования, было выявлено, что по признаку массы хлопка сырца в 

одной коробочке праймеры CGR 6022, NAU 6966, по признаку длины волокна – DPL 

0530 (pic=0,81) и NAU 3588 (pic=0,77), а по показателям качества волокна – Gh 591 

(pic=0,82) и BNL2449 (pic=0,90) имеют самый высокий уровень полиморфизма. 

6. Среди гибридов F2 (F4 G.hirsutum L. ssp.punctatum × G.mustelinum) × (F4 

G.hirsutum L. ssp.glabrum var.marie-galante × G.mustelinum) были выделены 20 

растений-генотипов с высокими показателями по признакам массы хлопка сырца в 

одной коробочке, длины волокна и качественных показателей, а также были 

выявлены растения в гомозиготном состоянии по отношению к родительским 

аллелям. 

7. На основании традиционного и молекулярно-генетического анализа 

образцов исследования были выделены новые трансгрессивные формы (O-20, O-71, 

O-114, O-143) с комплексными признаками (массы хлопка сырца в одной коробочке, 

длина волокна и качественные показатели) среди гибридов F2 (F4 G.hirsutum L. 

ssp.punctatum × G.mustelinum) × (F4 G.hirsutum L. ssp.glabrum var.marie-galante × 

G.mustelinum). При их филогенетическом исследовании было установлено, что они 

близки к полудикому виду ssp.punctatum. 
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INTRODUCTION (Abstract of PhD thesis) 

The aim of the research work is the creation of new hybrids based on wild 

and cultivated tetraploid cotton species, the creation of unique cotton forms based 

on the analysis of the patterns of inheritance and variability of morpho-economic 

traits in hybrids using traditional and molecular-genetic methods. 

The object of the research the hybrid F4, obtained with the participation of the 

semi-wild form ssp.punctatum, the cultivated-tropical form ssp.glabrum var.marie-

galante, as well as double hybrid combinations obtained through interhybrid crosses 

from the wild species G.mustelinum Miers ex Watt of the subspecies Karpas Raf. of 

the genus Gossypium L. and intraspecific varieties G.hirsutum L. were used. 

The scientific novelty of the research is as follows: 

For the first time, it has been scientifically substantiated that in new 

introgressive hybrid combinations of cotton, G.mustelinum has a high genotypic 

influence on the inheritance of fiber quality traits, ssp. glabrum var. marie-galante 

on the inheritance of fiber length traits, and the semi-wild form ssp. punctatum on 

the inheritance of boll weight and fiber yield traits. 

In complex interspecific hybrids, the inheritance of traits such as fiber length 

and yield, the weight of raw cotton in a single boll, and the weight of 1000 seeds 

was found to occur in intermediate, fully dominant, and overdominant states. 

The genes from ssp. punctatum for single boll weight, ssp. glabrum var. marie-

galante for fiber length, and G. mustelinum for fiber micronaire were combined into 

a single genotype in hybrid samples and validated using molecular markers. 

Based on the study of phylogenetic relationships between hybrids combined 

into a single genotype for economically valuable traits and the initial materials, 

ssp.punctatum 

Implementation of research results. Based on the results of traditional and 

molecular genetic analysis of the inheritance of certain economically valuable traits 

in interspecific hybrids: 

F2 samples obtained through complex interspecific hybridization belong to the 

species G.hirsutum L. and G.mustelinum Miers ex Watt, and have demonstrated high 

indicators for economically valuable traits. Additionally, the concentration of 

economically valuable traits in a single genotype has been confirmed using 

molecular markers. The seeds of these samples have been included in the "Unique 

Object" cotton gene pool collection of the Institute of Genetics and Experimental 

Plant Biology of the Academy of Sciences of the Republic of Uzbekistan. (Reference 

No. 4/1255-1757 of the Academy of Sciences of the Republic of Uzbekistan dated 

August 6, 2024). As a result, these complex hybrids have enabled further enrichment 

of the cotton collection’s diversity and provided a valuable source material for 

genetic and breeding research; 

The results of the dissertation on “Traditional and molecular genetic study of 

inheritance of certain valuable economic traits in interspecific hybrids” were utilized 

in 2021 as the research object for the basic funded research program titled “Studying 
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the genetic potential of global biodiversity in the Gossypium L. genus, and 

developing donors resistant to biotic and abiotic environmental influences based on 

classical phylogenetic methods” (Reference No. 4/1255-1971 from the Academy of 

Sciences of the Republic of Uzbekistan dated September 6, 2024). Consequently, 

this enabled the use and practical recommendation of initial sources of selected 

cotton with high indicators of cotton weight per boll, fiber length, and micronaire 

fiber quality, which were combined into a single genotype, for genetic and breeding 

research. 

The structure and scope of the dissertation. The dissertation consists of an 

introduction, four chapters, a conclusion, a list of references and appendices. The 

length of the dissertation is 108 pages. 
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